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Resumen

Durante mi tesis de doctorado desarrollé un test de detección de genes bajo selección (natural
o artificial). La condición que deb́ıan cumplir las poblaciones para hacer el test, es que
estuvieran estructuradas y casi sin migración. Esto quiere decir, que algunas pod́ıan estar
más relacionadas entre śı que otras, pero sus relaciones se pod́ıan representar con un diagrama
de árbol. Hoy en d́ıa hay poblaciones mezcladas, por lo tanto, cuando un conjunto de
poblaciones tiene algna que es mezcla de otras dos, las relaciones entre las mismas ya no
pueden representarse con un árbol y debe hacerse con una red.

Los árboles se pueden traducir en matrices y luego de tener esa matriz se puede aplicar un
test de selección para encontrar los genes que están más diferenciados entre las poblaciones,
respecto a la diferenciación promedio. El progrma TreeMix, construye árboles pero conecta
algunas ramas entre ellos, para señalar eventos de migración.

En esta tesis se propone estudiar dicho programa (o algún otro que haga lo mismo),
construir una matriz equivalente a la usada en el caso de poblaciones estructuradas sin
migración y ver cómo funciona el test simulando escenarios con migración.
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