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Área Temática
Procesamiento de señales e imágenes, reconocimiento de patrones, análisis de datos multidimen-
sionales.

Perfil esperado del estudiante
Se requieren conocimientos de Cálculo, Geometŕıa Anaĺıtica, Álgebra Lineal, Probabilidad y Es-
tad́ıstica, aśı como manejo de herramientas de programación. Se recomiendan conocimientos de
Optimización. Ejemplos de perfiles: egresados de las carreras de Ingenieŕıa Eléctrica, Ingenieŕıa en
Computación, o Licenciados en Matemática o F́ısica.

Resumen
En el “Laboratorio de Procesamiento de Señales” del Institut Pasteur de Montevideo (unidad mixta
con Facultad de Ingenieŕıa) realizamos investigación en procesamiento de señales con aplicaciones
biomédicas. Como posibles ĺıneas de investigación y sus aplicaciones mencionamos:

• Evaluación de nuevas metodoloǵıas para el análisis de consistencia y reducción de datos, y
estimación de resolución con aplicación a reconstrucción de complejos macromoleculares y
protéınas por Cristalograf́ıa de Rayos X.

• Desarrollo de modelos para segmentación y seguimiento de objetos, aśı como extracción de
datos y su análisis estad́ıstico en secuencias de imágenes de microscoṕıa confocal o de fluo-
rescencia.

• La “revolución en resolucion” en microscoṕıa óptica o super-resolución, refiere a nuevos
métodos que permiten superar el ĺımite f́ısico dado por la difracción de la luz. En esta
ĺınea buscamos trabajar con algunos métodos estocásticos de procesamiento de las imágenes
adquiridas.

• Las técnicas modernas de extracción de datos genómicos logran datos de muy alta dimensio-
nalidad donde el análisis con los métodos estad́ısticos clásicos fallan, pudiendo ser conside-
rados un caso de “Big Data”. En esta ĺınea se busca estudiar métodos de análisis de datos
genómicos (y fenot́ıpicos) con herramientas de reconocimiento de patrones (machine learning)
para predicción genómica.
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